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Lieu de réalisation des Gnabedelamithocs R e csramatiore Evolution (ajout, changement
. Nature de I'échantillon Cotation o . N . (Préciser I'identification de (Préciser la référence du ou P
opérations . . N o Délai de rendu maximum a partir de la . L 1k affectant les performances de la
" y " TV Code de portée AT biologique B* ou RIHN ou p . . q . I méthode des et leur A
Site (Sites EBMD/pbles Spécialité Examen Accrédité p del au . . N P méthode, ...) et Remarque
- ) N (SH INF 50) te < . et le nombre ou préciser méthode version, et le cas échéant, . s
cliniques/services cliniques A Lundi & Vendredi N N . Année prévisionnelle de la
Complémentaire manuelle, ainsi que la technique mise méthode 3 N
pour les EBMD, service/UF, demande d'extension
en ceuvre) adaptée/développée)
1
Kryplor Gold série kG022 X
uer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 Ace oul Sérum 845 Pl Kooz Coffret BRAHMS n°817100N
Automate Kryptor ® Immunofiuorescence LBM MO 0152
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 .
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 ACIDE URIQUE oul Sérum 86 ?:30 . EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 Coffret 5‘*"‘*[;;[]“;%"0;:9“7‘7“77 001
e Automate Dimension® spectrophotométrie
" EXL with LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens ALB
wero Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 ALBUMINE oul sérum B6 130 en urgence EXLwith LM dit "EXL3" DR 252 083 1"10864921_FR
i Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
scialicé i scialic 1 Kryptor Gold série KG0228 Coffret BRAHMS n'816075N
z BM 8801
wer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) AFP (AlphaFoetoProtéine) oul Sérum EEY Shen urgence Atomate Keyptor * Immunofiuorescence Lo MO 0152
pE——
uer-o Biochimie de réponse rapide générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 AMYLASE oul sérum B6 an uth LV it “EX . °PN717017 003
Automate Dimension ® méthode enzymatique IFCC
- LBM MO 0039
" EXL with LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens ECO2
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 BICARBONATES TOTAUX (Réserve Alcaline) oul Sérum 86 st on argence EXC with LM dit "EX(3" DR 252 083 APN717137 101
& Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
5 3 voir 88 avec BILIT EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens DBI
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BV 8801 BILIRUBINE DIRECTE oul sérum o8 avee ah EXL with LM dit "EX(3" DR 252 083 5434_FR
#inecessaire Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens T8I
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BV 8801 BILIRUBINE TOTALE oul sérum B6 ah EXC with LM dit "EX(3" DR 252 083 5475_FR
Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
scialise e aéné scialic . 1 Kryptor Gold série kG028 Coffret BRAHMS n'805075N
. BM 8801 5 !
wer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) a1 ous Sérum 845 hen urgence tomate Kryator © L MO 0152
o o o 1 Kryptor Gold série kG028 Coffret BRAHMS n*808075N
B 8 BIOCHS! BM 8801 15, ul B
wero fochime spécialisée fochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) ca153 ous Sérum a5 3 en urgence tomate Krvator © L MO 0152
Kryptor Gold séric KG0228 z n
uer-o Biochime spécialisée Blochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 ca199 our Sérum 845 B vptor ol sere | Coffret BRAHMS n'807100V
Automate Keuntr @ imminofiunrasance 180 M0 0152
" EXLwith LM dit "EXL4" DR 252 084 Coffret Siemens CA
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 caLcium oul sérum 86 EXLwith LM dit "EX(3" DR 252 083 n*PN717123 002
1030 en urgence Artnmate Rimancinn® [FIVEVATYSS
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084
offret Siemens QUIkLYTE® IMT
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 CHLORE oul Sérum B9 ah EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 Coffret siemens Q
Butomate Dimension © ftrie indirerte
EXCwith LM dit "EXLa" DR 252 084
emens QukLYTE
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 CHLORE URINAIRE out Urines Bl2avecNA+etks [8h EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 c“""“;’“;';oa:;:‘s £
Automate Rimencinn © indirecta
EXLwith LM dit "EXL4" DR 252 084 .
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BB01 CHOLESTEROL oul Sérum Bs ah EXC with LM dit "EX3" DR 252 083 Coffret R
Automate Dimension® spectrophotométric
Kryptor Gold série kG028 Coffret BRAHMS n'839050N
Biochime spécialisé i géné écialisée (BIOCHS BM 8801 CHROMOGRANINE A oul n B 1 semai o
uero iochime spécalisée générale et spécialisée (BIOCHBM) sérum % semaine utomate Kiyator ® MO 0152
" EXL with LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens EZCR
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 CREATININE oul Sérum 86 N EXL with LM dit "EXI3" DR 252 083 "PN717270 003
en urgence Automate Dimension ® Enzymatique IDMS LBM MO 0039
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens CKI
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BB01 CREATINE KINASE NON Sérum 86 aH EXC with LM dit "EX(3" DR 252 083 PN717038.011
Automate Dimension® spectrophotométrie L8M MO 0039
EXL with LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens
wero Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisce (BIOCHBM) BM 8801 CREATININE URINAIRE oul Urines B6 8h EXL with LM dit "XL3" DR 252 083 FZCRn*PN717270 003
Automate Dimension ® Enzymatique IDMS LBM MO 0039
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens RCRP.
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 cre oul sérum 87 ah EXLwith LM dit "EX3" DR 252 083 °PN717034 001
Automate Dimension ® Immunoturbidimétrie LBM MO 0039
ucr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL CYSTATINE C Non Ssérum c ah Automate BN-ProSPE ® Immunonéphélémétrie C“"'f;ai;“gzs;fw
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens IRON
er-o Biachimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8BO1 FER oul sérum 87 ah EXLwith LM dit "EXL3" DR 252 083 5227 FR
Automate Dimension ® spectrophotométrie LBM MO 0039
. Coffret Beckman
er-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 FERRITINE out Sérum B17 sh § Automate DKI 600 n°série 902359
1) €n cas de maintenance analyseur. © Immunochimiluminescence
LBM MO 0154
e
ucr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL GAMMA GT oul sérum BS 4h n ‘W‘ e 4 e method e IFCC n°PN 717045 002
Autamate Dimension * méthods enzymstqus LM MO 0035
Cassette WERFEN
Gaz du Sang (pH, pCO,, PO, Natrémie, Hémoglobine totale, édlié . * de série :
wer-o Pole CHU / Service Réanimation Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BB06. 8 (pH, pCO,, b § oul Seringue héparinée dédiée sang 870 30 minutes maximum, température ambiante GEM 5000/ n' de série : 22031537 000240292 18
Calcium ionisé, Kaliémie, Lactates et Glycémie*)en EBMD total Potentiométrie directe et *Ampérométrie
LBM MO 0153
Cassette WERFEN
Gaz du Sang (pH, pCO,, PO, Natrémie, Hémoglobine totale, édié * de sé
wer-o Pole ICR / Service SSPI Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BV BB06. 8 (pH, pCO,, b el oul Seringue héparinée dédice sang 870 30 minutes maximum, température ambiante GEM 5000/ n" de série : 22072107 000240292 18
Calcium fonisé, Kallémie, Lactates et Glycémie*)en EBMD total Potentiométrie directe et *Ampérométrie
LBM MO 0153
Seringue héparinée dédiée san GEM 5000 / n" de série : 22031537 Cassette WERFEN
uer-o Pole CHU / Service Réanimation Biochimic générale ct spécialisée (BIOCHBM) BM 8806 Gaz du Sang (oxymétrie) en EBMD Non el ® (méthémoglobing) |0 Minutes maximum, température ambiante Potentiométrie directe et spectrophotométrie 000240292 18
e *Ampérométrie LBM MO 0153
Seringue héparine dédide san a2s GEM 5000 / n° de série : 22072107 Cassette WERFEN
luer-o Pole ICR / Service SSPI Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BEOS Gaz du Sang (oxymétrie) en EBMD Non Bue hep: ol s (méthémoglobing) |0 Minutes maximum, température ambiante Potentiométrie directe et spectrophotométrie N"000240292 18
8 *Ampérométric LBM MO 0153
" EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens GLUC
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 GLUCOSE oul sérum 85 130 en urgence EXL with LM dit "EX3" DR 252 083 10865068_FR
B Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
EXL with LM dit "EXL4" DR 252 084 Coffret Siemens GLUC
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie géndrale et spécialisée (BIOCHBM) BV BBO1 GLucose Non LR B10 8h EXC with LM dit "EX3" DR 252 083 10865068_FR
Automate Dimension® spectrophotométrie LBM MO 0039
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens GLUC
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BV 8801 GLUCOSE URINAIRE oul Urines 86 8h EXL with LM dit "EX3" DR 252 083 068_FR
Automate Dimension® LBM MO 0039
. e st neleme Coffret Siemens OSAV
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 HAPTOGLOBINE Non sérum 820 ah Automate BN-ProSPE * Immunonéphélémétrie e
scialice i scialic 1 Kryptor Gold seérie KG0228 Coffret BRAHMS n'841050N
< i i BM 8801 HCG grossesse (HCG dimérique ]
uer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) CG grossesse a oul sérum 825 2hen urgence Adtomate Keyptor * Immunofiuorescence Lo MO o152

Seule la version électronique fait foi
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Site (Sites EBMD/péles Spécialité Examen Accrédité o N pf de I au L . N . méthode, ...) et Remarque
. (SH INF 50) (sang et dérivés, urine, Liste . et le nombre ou préciser méthode version, et le cas échéant,
cliniques/services cliniques Lundi a Vendredi Année prévisionnelle de la
A selles, Complémentaire manuelle, ainsi que la technique mise méthode 0 N
pour les EBMD, service/UF, . . . demande d'extension
en ceuvre) adaptée/développée)
scialsé 1 Kryptor Gold série K Coffret BRAHMS n'841050N
z im BM BB01 dimérique + chaine B libre n
cr-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) 0: B oul sérum 825 R s e
p TEXLA" DR 252 084
@ i o o8 292038 ot s 01
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 LDH oul sérum B6 . § , n"PN717054 001
1h30 en urgence Automate Dimension ® méthode enzymatique IFCC
A LBM MO 0039
EXCwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens LP
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (810CHBM) BM 8801 LIPASE oul sérum 86 ah EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 . nAA17324 rev 01 2012-11
Automate Dimension ® méthode enzymatique IFCC
EXCwith L dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens MG
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BB01 MAGNESIUM oul sérum 86 h EXUwith LM dit "EX(3" DR 252 083 *PN717057 001
Automate Dimencion® 1M MO 0030
Kryptor Gold série kG028 Coffret BRAHMS n'821050N
Bi écialisé i éné 6 BIOCHB BM 8801 £ (NeuroSpecifique Enolase) 1 ' n hémolyse B 1 i o
ero ochime spécialisée fochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) NSE (NeuroSpecifique Enolase) ou Sérum non hémolysé 7 5 jours maximum Automate Kryptor ® Immunofiuorescence Lo MO 0155
vexiar Coffret Siemens NTP
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 NT-ProBNP Non Plasma hépariné 815 h EXCwith LM dit "EXL4" DR 252 084 n*10866022_F
Automate EXL SIEMENS © LOCI
LBM MO 0039
5 jours Coffret Siemens NAS AAG nOSAW
1uCT- lochi i imi I M 8801 ProsPE ® Jémei
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) OROSOMUCOIDE Non sérum 830 R R, G Automate BN-ProSPE * Immunonéphélémétrie Lot MO 0072
EXCwith LV dit "EXL4" DR 252 084
EXLwith LM dit "EX3" DR 252 083 Coffet Siemens
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 PHOSPHATASES ALCALINES oul serum 85 ah wth L i . ALPI n°10864930
Automate Dimension ® méthode enzymatique IFCC
J LBM MO 0039
EXCwith LV dit "EXL4" DR 252 084 N n
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 PHOSPHORE oul sérum 86 ah EXCwiith LM dit “EX(3" DR 252 083 Coffret S o R
EXLwith L dit "EXLA" DR 252 084
4h Coffret Siemens QIKkLYTE® IMT
wer. Biochimie de réponse rapi Biochimic général faliséc (BIOCHBM BM BB01 POTASSIUM oul rum ou plasma hépariné 8 EXLwith LM dit "EX3" DR 252
uet-o lochimie de réponse rapide lochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) Sérum ou plasma hépariné 5 1h30 en urgence B with M dn XS DR IS2083 o 10 0035
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 .
wer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 POTASSIUM URINAIRE oul Urines 86 ah EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 Coffret Siemens QuIkLYTE® (MT
Automate Dimension © étrie indirecte
—_ Coffret Siemens PALB
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BI0CHBM) BM 8801 PRE-ALBUMINE oul Sérum 819 ah EXLwith LM it "EXL3" DR 252 083 n°10865210-FR
Automate Dimension ® Immunoturbidimétrie
LBM MO 0039
EXCwith LV dit "EXLA" DR 252 084
ah Coffret Siemens TP 10865170_FR
cr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 PROTEINES TOTALES oul sérum 86 1030 en urgence EXUwith LM dit "EXL3" DR 252 083 offret Siemens TP 10865170,
Automate Dimencinn®
- EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens UCFP
cr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BI0CHBM) BM BB01 PROTEINES TOTALES Non LR B9 a0 EXLwith LM dit "EX3" DR 252 083 n*PN717026 001
en urgence Artomate Rimensinn® cnack [TIVIVATYES
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens UCFP
cr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie génrale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 PROTEINES URINAIRES oul Urines 86 8h EXLwith LM dit "EXL3" DR 252 083 n°PN717026 001
. scialsd . s 1 Kryptor Gold série kG028 Coffret BRAHMS n'810100N
BM BB01
ero Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) PSA Totale NON sérum B30 Atomate Keyptor ® Immunofiuorescence o MO 0152
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL RECEPTEURS SOLUBLES TRANSFERRINE Non Sérum 560 ah Automate BN-ProSPE © Immunonéphélémétrie Coffretsiemens . STPR n'0QTC
89 EXCwith LV dit "EXLA" DR 252 084 .
wero Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BI0CHBM) BM BBO1 s0DIUM oul sérum (sodium potassium et |4 EXL with LM dit "EXL3" DR 252 083 Coffret Siemens QUIKLYTE® IMT
chincay | 1130 en urgence Autnmata Nimancinn © stria indiracta
EXLwith LM dit "EXL4" DR 252 084
Coffret Siemens QIkLYTE® IMT
ucro Biochimie de réponse rapide Biochimic générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL SODIUM URINAIRE oul Urines 86 8h EXLwith LM dit "EXLS" DR 252 083 oot v ooss
Automate Dimension ® étrie indirecte
sh - Coffret Beckman C585604 décembre
cr-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 L oul Sérum 865 1} En cas de maintenance analyseur. Automate ":‘“ 600 nsrie 902359 2021 rév A26/07/2023
mmunochimiluminescence LB MO 0120
sh Coffret Beckman
DX 600 n*série 902
uer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 Tal oul Sérum B27 1)+ En cas de maintenance analyseur. Automate DKI 600 n'séric 902356 C58561D
 Immunochimiluminescence
IEIVIVIYSI
. S
uer-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL TGO/ASAT oul sérum B6 1h30 en urgence n ‘W' e 3 . 'J. " fue IFCC n*PN717041 002
B Automate Dimension * méthods enzymatique LoVt 110 0035
. ST
UCT-0 Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 TGP/ALAT oul sérum B6 wis it ? n°10475529_FR
1h30 en urgence Automate Dimension ® méthode enzymatique IFCC
Auto LBM MO 0039
. Coffret Beckman C71762
cr-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM 8801 THYROGLOBULINE oul Séeum B60 sh Automate DXI 600 n’série 902359 87596 D octobre2023
1) En cas de maintenance analyseur.  Immunochimiluminescence
1RV MO 0152
sh Coffret Beckman C71762
Automate DXI 600 n’série 802
er-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BV B80T THYROGLOBULINE oul Liguide de ponction ganglionnaire RIHN 1) En cas de maintenance analyseur. Automate DXI 600 n'série 902359 87596 D octobre2023
Immunochimiluminescence [
EXLwith LM dit "EX3" DR 252 083 Coffret Siemens TRNF
cr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 TRANSFERRINE out Sérum B14 4h EXLwith LM dit "EXL4" DR 252 084 n°10865311_FR
Automate Dimension © Immunoturbidimétrie LBM MO 0039
EXLwith LM dit "EX3" DR 252 083 Coffret Siemens TGL
lucr-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBOL TRIGLYCERIDES ou Sérum B6 ah EXLwith LM dit "EXL4" DR 252 084 10865161_FR
Automate Dimension® spectrophotométric LBM MO 0039
EXCwith LV dit "EXLa" DR 252 084
4h EXLwith LM dit "EXL3" DR 252 083 coffret Siemens TNIH n*PN10866031
ucT- Biochimie de réponse rapi Biochimic général falisée (BIOCHBM BM BB01 TROPONINE | ¢ Hautement Sensibl Non Plasma héparin B
uer-o lochimie de réponse rapide lochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) ROPONINE | ¢ Hautement Sensible o lasma hépariné 50 1030 en urgence oD ratone 1001 v MO 0030
sh v Coffret Beckman C67040A décembre2021
wer-o Biochime spécialisée Biochimie générale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 TsH oul Sérum 820 1) En cas de maintenance analyseur. B o oot 202359 rév A 28/04/2023
JPIVIVEYS
- EXCwith LV dil "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens BUN
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimic génrale et spécialisée (BIOCHBM) BM BBO1 UREE oul sérum 85 EXUwith LM dit "EXL3" DR 252 083 n*PN717021 001
1h30 en urgence Artomata Rimancinn® [PEVEVATSSYS
EXLwith LM dit "EXLA" DR 252 084 Coffret Siemens BUN
er-o Biochimie de réponse rapide Biochimie générale et spécialisée (BI0CHBM) BM 8801 UREE URINAIRE oul Urines 80 sh EXLwith LM dit "EXL3" DR 252 083 n'PN717021 001
Automate Nimencinn® 1RM M0 oma
sh ) Coffret Beckman 86552
wero Biochime spécialisée Auto-Immunité (AUTOIMMUNOBM) BM AI01 ANTICORPS ANTITHYROGLOBULINE oul sérum BSS 1) En cas de malntenance analyseur. Automate DXI 600 n'série 502359 C92652 C Octobre2023
 Immunochimiluminescence e
Extraction liquide
Identification et mesure quantit N X By
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - : 8 (Méthode développée)
1WCT- harmacologi BM PT03 { Max i
ucT-o Pharmacologie R CABOZANTINIB Non Plasma 8140 ax 15 chromatographie iquide avee détection par P
spectrométrie de masse
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par ,
wer-o Pharmacologie :21??3537“ ~Texioolagle (PHARMACOSTPEM - M PT03 DASATINIB oul Plasma B140 Max 15] chromatographie liquide avec détection par 8 ‘Mét:‘n’:;“é““"’"“’
spectrométrie de masse
Chaine Waters UPLC Acquity -TQS Detector
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par
chromatographie liquide avec détection par 8 (Méthode développée)
T .
cr-o Pharmacologie :g::‘;;:?“ oxcolcere [BHARKIACOSTREM BM PTO3 1BRUTINIG oul Plasma 8140 Max 15] spectrométrie de masse LBM MO 010
Chaine Waters UPLC Acquity -TQS Detector + LBM MO 0135
+ Analyse bayésienne des données de concentrations
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - . 8 (Méthode développée)
weT- Pharmacol BM PTO3 IMATINIB oul Plasm: B1 Max 1 hrom: hie liquide av fon par
uer-o armacologie ToxCoBM) asma 40 ax 15 chromatographie liquide avec détection pa Tt
spectrométrie de masse
Chaine Waters UPLC Acquity -TQS Detector
Précipitation
prélevement regu avant 9h30: délai max = 6h Identification et mesure quantitative par
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - prélevement requ entre 9h30 et 15h: délai max = Sh chromatographie liquide avec détection par 8 (Méthode développée)
wer-o Pharmacol BM PTO3 METHOTREXATE oul sérum B50
TOXICOBM) préléevement requ aprés 15h00: dosage le lendemain matin spectrométrie de masse 8M MO 0112
(rendu 12h30, délai max = 21,5h) Chaine Waters UPLC Acquity -TQD Detector
UPLC/TO-S N'3 et UPLC/TO.S N°S
Extraction liquide
dentification et mesure quantitative par By X X
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - 2 8 (Méthode développée)
1uCT- h I M PTO3 NILOTINI oul Max i
ucr-o Pharmacologie ) Plasma 8140 ax 15 chromatographie liquide avec détection par TR
spectrométrie de masse
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par . . By
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - 8 (Méthode développée
wer-o Pharmacologie G gie M PT03 PONATINIB Non Plasma 8140 Max 15] chromatographie liquide avec détection par ( )
ToxICoBM) ! BM MO 0123
spectrométrie de masse
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - 2 B (Méthode développée)
wcr-o P I M PTO3 SORAFENIB oul P B140 Max 15
armacologie Toxcoon lasma ax 15 chromatographie liquide avec détection par e
spectrométrie de masse
Extraction liquide
Identification et mesure quantitative par s X X
wero Pharmacologie Phamicologie SJoxcologle [PHARMACOSTEBM BM PTO3 SUNITINIB oul Plasma 8140 Max 15] chromatographie liquide avec détection par “‘M““‘n’:;g“gﬁ;"”*’

TOXICOBM)

spectrométrie de masse

181

Seule la version électronique fait foi
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Lieu de réalisation des

Principe de la méthode

Référence de la méthode

Evolution (ajout, changement

P Nature de I'échantillon Cotation . . N . (Préciser I'identification de (Préciser la référence du ou
opérations Délai de rendu maximum a partir de la affectant les performances de la
o ~ anmya Code de portée A biologique B* ou RIHN ou . ) a q A si méthode des et leur A
Site (Sites EBMD/péles Spécialité Examen Accrédité o N pf del au L . N . méthode, ...) et Remarque
. (SH INF 50) (sang et dérivés, urine, Liste . et le nombre ou préciser méthode version, et le cas échéant,
cliniques/services cliniques Lundi a Vendredi Année prévisionnelle de la
A selles, Complémentaire manuelle, ainsi que la technique mise méthode N
pour les EBMD, service/UF, . . . demande d'extension
en ceuvre) adaptée/développée)
Extraction liquide
N Identification et mesure quantitative par A
wero :g;"z‘;;m“ U BT ) BM PTO3 PAZOPANIB Non Plasma 8140 Max 15] chromatographie liquide avec détection par 8 (M“L:‘:/‘:;:“;:U‘:W“’
spectrométrie de masse
Extraction liquide( automatisé ou manuelle)
Mesure quantitative par chromatographie liquide avec 8 (Méthode développée)
uer-o Pharmacologie :g:cm;;‘;)‘;g‘“‘"‘m“’g‘e (BHARMACOSEEM Y M PTO3 PHENOTYPAGE DPD : RAPPORT UH2/U ou Plasma 8120 Max 10] détection par spectrométrie de masse LBM MO 0126
Chaiine Waters UPLC Acquity -TQD Detector : TQDn! LBM MO 0168
(ajout du TQD4 en back-up)
Extraction liquide
Mesure quantitative par chromatographie liquide avec B (Méthode développée)
ucr-o Pharmacologie Pg“"";m‘“g‘e rccloss (ZEARNACSIREM BM PTO3 5-FLUORO-URACILE PLASMATIQUE ou; Plasma 8120 Max 7 détection par spectrométrie de masse LBM MO 0126
U Chaine Waters UPLC Acquity -TQD Detector : TQDn'2
(aiout,du TQD4 en back up)
Extraction liquide
Pharmacologie - Toxicologe (PHARMACOSTPBM - Mesure quantitative par chromatographie liquide avec 8 (Méthode développée)
uere Camr ToxICoBM) e VENETOcLAX ton Plasma B0 LoDy détection par spectrométrie de masse LBM MO 0147
Chaine Waters UPLC Acquity -TQD Detector
Extraction liquide
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - Mesure quantitative par chromatographie liquide avec B (Méthode développée)
wer-o Pharmacologie Toxcoon BM P04 LENVATINI Non Plasma 8140 Max 15] Slration por spetiromaie de magse 18 MO 0147
Chaine Waters UPLC Acquity -TQD Detector
Mesure quatitative par spectrométric d'absorption
Adapté selon besoin (appeler le service pour prévenir) atomique 8 (Méthode développée)
Pharmacologie - Toxicologie (PHARMACOSTPBM - . Si urgent : 4h SAA Perkin Elmer PinAacle 500 Z LBM MO 0009
uero S ToxICoBM) smeros praTe o UEHGERIETTEo B0 Cinétique et adaptation a J3 : 4sh + Analyse bayésienne des données de concentrations LBM MO 0101
Si non urgent : adapté selon date de la cure suivante en carboplatine ultrafiltrable avec e logiciel R ou le LBM MO 0135
8 (Méthode développée)
wero Pharmacol Génctique constiutionnele (GENCOBM) O GENOTYPAGE UGTIAI (diagnostic des maladies de Gilbert & Sang total . s génotype : Discrimination alléique par Taqman et/ou LBM MO 0109
exclu) séquencage- extraction sur Easy two LBM MO 0099
8 (Méthode développée)
o DPD (uni proposition et Sang total génotype : Discrimination allélique par Taqman et/ou LBM MO 0102
uer-o Pharmacol Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GC04 du bielogite) Non T RIHN Max 10} e ey S LM MO 0100
B (Méthode développée)
cr-o Pharmacologie Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO4 GENOTYPAGE TPMT oul Sang total Lc Max 15] G 8 AT T CLEIY S Gy W) G LBMIMO 0093
ADN séquencage- extraction sur Easy two LBM MO 0094
1M MO 0169
Sang total génotype : Discrimination allélique par Tagman et/ou bz dattps)
wero Pharmacologie Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GC04 GENOTYPAGE MTHFR oul RIHN Max 15] " . LBM MO 0175
ADN séquencage- extraction sur Easy two
LBM MO 0169
Sang total génotype : Discrimination allélique par Taqman et/ou B {Méthode développée}
wer-o Pharmacologie Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCo4 GENOTYPAGE NUDT1S out RIHN Max 15] : LBM MO 0093
séquencage- extraction sur Easy two
LBM MO 0169
8 (Méthode adapteé et développée)
LBM MO 0015
LBM MO 0017
Séquengage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
L e urgence 15 nombre de copie (CNV)Séquensage NGS : extraction LBM MO 0034
ero Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO7 S out Sang total ADN RIHN e ot maximum acides nuclélques : Easy two ,Qiasymphony,PCR LBM MO 0169
Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
oo
LBM MO 0017
Séquengage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
Dol DICE (aimes APC BRI Cort srgence 15 nombre de copie (CNV) Séquensage NGS ; extraction LBM MO 0034
lucr-o Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM 6C07. Mzt MUTYE, PMS3, POLDY, POLE. PTE ou Sang total ADN RIHN S E BB acides nucléiques : Easy two,Qiasymphony, PCR. LBM MO 0169
e ° Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
oo
LBM MO 0017
Séquengage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
Panel PROS (génes ATM, B X nombre de copie (CNV) Séquencage NGS : extraction LBM MO 0034
uer-o Oncogénétiaue Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM Geo7 EPCAM, HOXE oul Sang total ADN RIHN T acides nucléiques  Easy two,Qlasymphony,PCR LBM MO 0169
Standard : 12 mois maximum : .
RADSID, TP53) Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
L8M MO 0015
LBM MO 0017
Séquengage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
el MELA (aimes BAE Cora CORa | id — nombre de copie (CNV) Séquensage NGS : extraction LBM MO 0034
er-o Oncogénétiue Génétique constitutionnelle (GENCOBM) 8M GCo7 o oul Sang total ADN RIHN v AP acides nudléiques : Easy two,Qjasymphony,PCR. LBM MO 0169
Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
0 001:
LBM MO 0017
Séquencage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
Danel PANC (s BRCA T BrAs o e urgence: 15 nombre de copie (CNV) Séquencage NGS : extraction LBM MO 0034
cr-o Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) 8M GCO7 SIplus sl oul Sang total ADN RIHN acides nucléiques : Easy two,Qjasymphony,PCR LBM MO 0169
‘ , MSH2, MSH6, PALB2, PMS2, STK Standard : 12 mois maximum X "
Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
8 (Méthode adapteé et développée)
oo
LBM MO 0017
Séquengage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
nombre de copie (CNV) Séquencage NGS : extraction LBM MO 0034
wer-o Oncogénétiue Génétique constitutionnelle (GENCOBM) 8M 607 :i’x‘fl:fﬁf;:;““““”"“ (Lo e oul Sang total ADN RIKN 15 jours acides nucléiques : Easy two,Qiasymphony,PCR LBM MO 0169
Séquencage haut débit Traitement bio-informatique LBM MO 0116
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
8 (Méthode adapteé et développée)
0.0
Séquencage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0017
nombre de copie (CNV) Séquensage NGS : extraction LBM MO 0023
Panel CCPV3 (Génes 3 la demande selon la liste de génes des acides nucléiques : Easy two,Qiasymphony,PCR LBM MO 0034
cr-o Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO7 panels NGS LBM FT 0362 ; contacter préalablement les oul sang total ADN RIHN (228 6 bit,T t bi LBM MO 0169
Standard : 12 mois maximum
praticiens en oncogénétique pour la faisabilité et accord) interne : Biossanova LBM MO 0116
‘Génes analysés dans la liste LBM FT 0362 (3 la LBM MO 0115
demande) : LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
100015
LBM MO 0017
Séquencage NGS puis Recherche de la variation du LBM MO 0023
nombre de copie (CNV) Séquensage NGS : extraction LBM MO 0034
uero Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) M GCo7 G LT GRS (20 LTS, (I, R AT Y Non salive RIHN A définir avec le praticien agréé en oncogénétique acides nucléiques : Easy two,Qjasymphony,PCR. LBM MO 0169
des génes ; contacter le praticien agréé en oncogénétique . oS R NI oM MO oT16
interne : Biossanova LBM MO 0115
LBM MO 0127
LBM MO 0131
LBM MO 0132

Seule la version électronique fait foi
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Site

Lieu de réalisation des
opérations
(Sites EBMD/péles
cliniques/services cliniques
pour les EBMD, service/UF,

Spécialité

Code de portée
(SH INF 50)

Examen

Accrédité

Nature de I'échantillon
biologique

(sang et dérivés, urine,

selles,

Cotation
B* ou RIHN ou
Liste
Complémentaire

Délai de rendu maximum a partir de la

éception de I’é il au
Lundi a Vendredi

Principe de la méthode
(Préciser I'identification de
I si méthode

Référence de la méthode
(Préciser la référence du ou
des et leur

et le nombre ou préciser méthode
manuelle, ainsi que la technique mise
en ceuvre)

version, et le cas échéant,
méthode
adaptée/développée)

Evolution (ajout, changement
affectant les performances de la
méthode, ...) et Remarque
Année prévisionnelle de la
demande d'extension

er-0

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO7.

BRCAZ
Réarrangements grande taille / recherche c156-157InsAlu

Cas index ou apparentés

oul

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Séquencage NGS puis Recherche de la mutation
€156_157InsAlu sur BRCAZ par Traitement bio-
informatique inteme Biossanova

B (Méthode adaptée et développée)

LBM MO 0115
LBM MO 0131
LBM MO 0132

1uet-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4

APC Exons-introns et bornes introniques
Cas index ou apparenté

oul

sang total ADN

RIHN

Urgence : délail mois. Analyse réalisée sur 2 prélévements
indépendants si anomalie détectée

Sangerextraction  des  nudléiquesiFasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B {Méthode adaptée et développée)
5

wcr-o

Oncogénétiue

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

BRCA1 Exons-introns et bornes introniques
Cas index ouApparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence 115
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesEasy two |
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser
3500

1eT-0

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

BRCA2
Exons-introns et bornes introniques
Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

LBM MO 0127
LBM MO 0125

er-o

Oncogéndtique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

BRIP1 exons 6, 17 et 20
Cas index ou apparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence 115§
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesasy two
Qiasymphony,PCR.Séquencage sur  génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)

pas d'accréditation; technique & visée de
recherche.

wer-o

Oncogénétiue

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

CDH1
cas index ou apparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangeriextraction  des  nucléiquesi€asy i
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

LBM MO 0125

wcr-o

Oncogénétiue

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GC04

CHEK2 (exon 11 Recherche de: ¢1100DeC, exon 13
Cas index ou apparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesifasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
[t

wer-o

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

DDX41 (exons 13 16)
Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction des  nucléiquesasy two
Qiasymphony,PCR.Séquencage sur génétic analyser|
3500

er-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4

GATAZ (exons 3,4, 5 et 6)
Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangeriextraction  des  nudléiquesiEasy two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
001

LBM MO 0023
LBM MO 0024
LBM MO 0169

cr-0

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GC04.

MLHL
Exons-introns et bornes introniques
Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

LBM MO 0015

er-o

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

MsH2
Exons-introns et bornes introniques
Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence 115
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two
Qiasymphony,PCR.Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
LBM MO 0015
LBM MO 0023

LBM MO 0125

cr-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

MSHE
Exons-introns et bornes introniques
Cas index ou apparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)

LBM MO 0125

wer-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

MUTYH (Exons 1, 2, 3,4,5,6,7,8,9,11,
apparenté

15,16) Cas index ou

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesEasy two |
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
001

LBM MO 0125

Ajout des exons : 4,5,6,8,9,11,16 en portée
xible

wer-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4

PALB2 Cas index ou appare

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
LBM MO 0023

LBM MO 0024
LBM MO 0169

LBM MO 0125

er-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

POLD1 (Exons 11 et 12) Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sanger:extraction  des  nucléiques:Easy g
Qiasymphony,PCR.Séquencage sur  génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)
001

LBM MO 0125

wer-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4.

PTEN Cas index ou apparenté

Sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesEasy two |
Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)

LBM MO 0125

wer-o

Oncogénétique

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GCO4

RAD 51C (Exons 2 a 9) Cas index ou apparenté.

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesifasy  two
Qjasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser|
3500

B {Méthode adaptée et développée)
0 001:

LBM MO 0023
LBM MO 0024
LBM MO 0169
LBM MO 0044
LBM MO 0127
LBM MO 0125

1er-o

Génétique constitutionnelle (GENCOBM)

BM GC04

RAD 51D (Exons 5, 6, 7, 8) Cas index ou apparenté

sang total ADN

RIHN

urgence : 15
Standard 5 mois maximum

Sangerextraction  des  nucléiquesFasy two
Qiasymphony,PCR.Séquencage sur génétic analyser|
3500

B (Méthode adaptée et développée)

1AM MO 0125

Seule la version électronique fait foi
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Lieu de réalisation des

Principe de la méthode

Référence de la méthode

Evolution (ajout, changement

P Nature de I'échantillon Cotation . . N . (Préciser I'identification de (Préciser la référence du ou
opérations a Délai de rendu maximum a partir de la affectant les performances de la
i o ~ anmya Code de portée A biologique B* ou RIHN ou . A a q N si méthode des et leur A
Site (Sites EBMD/péles Spécialité Examen Accrédité o N pf del au L . N . méthode, ...) et Remarque
. (SH INF 50) (sang et dérivés, urine, Liste . et le nombre ou préciser méthode version, et le cas échéant,
cliniques/services cliniques Lundi a Vendredi Année prévisionnelle de la
A selles, Complémentaire manuelle, ainsi que la technique mise méthode 0 N
pour les EBMD, service/UF, . . . demande d'extension
en ceuvre) adaptée/développée)
B {Méthode adaptée et développée)
0 001:
s LBM MO 0023
wgence+ 15 Sangeriextraction  des  nucléiquesifasy two Eme
cro Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCo4 TP53 Cas index ou apparenté oul sang total ADN RIHN S . Qiasymphony,PCR Séquencage sur génétic analyser| LBV MO 0160
300 LBM MO 0044
LBM MO 0127
LBM MO 0125
B (Méthode adaptée et développée]
MO 0015
e Sangerextraction  des  nucléiquesiEasy  two t:m m ggﬁ
- - G N e casi . rgence : . o
cr-o Oncogénétique Génétique constitutionnelle (GENCOBM) Tous génes analysés au laboratoire cas index ou apparenté Non salive, frottis juggal RIHN o ?;zusuymphony,PCRSequencage sur génétic analyser| Lo MO otes
LBM MO 0044
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two - mgg;’j
By i X ymphony , PCR. Multiprob ligation dependent|
uero Oncogénetique - Génétique moléculaire | Génétique consttutionnelle (GENCOBM) am 603 APC Réarrangements grande talle Non sang total ADN e b probe ampliicaion avec it MRC- Holland_cécri- e o
Cas index ou apparentés Standard 5 mois maximum e oty e LBM MO 0034
v L8M MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBMIMO 0015
BAPL LBM MO 0044
Réarrangements grande taille urgence :15 Chpplizny o [ DGR [T copometn LBM MO 0081
er-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 ACILAEADCL Non Sang total ADN e G Y probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
Cas index ou apparentés Standard 5 mois maximum e L S LBM MO 0034
v © e LM MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développée)
MIPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBMIMO O
BMPRIA aues o s LBM MO 0044
Réarrangements grande taille urgence :15 AR o Do OIS TS0 GO LBM MO 0081
ucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 " g Non Sang total ADN e : probe amplification avec kit MRC- Holland| dedié-
Cas index ou apparentés Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two) LBMIMO 0015
LBM MO 0044
BRCAI Réarrangements grande taille urgence :15 Loty o (L GG (G Copenety LBM MO 0081
ero Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 (1'md‘x&nu&1|:u1vrnr:k 2 oul Sang total ADN Lc e S, probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- EmeEn
Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500 1o MO 018
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBM MO 0015
Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent LBM MO 0044
BRCAZ/CHEK2 et recherche de la mutation C.156-157 : p b LD Wt
uer-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCo3 /e oul SN 13 sl probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- LBMIMO 0081
Ins Alu sur BRCAZ Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two t:x mggm
CHEK2 — Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent 181 MO 0081
wero Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GC03 Réarrangements grande tail Non Sang total ADN RIHN et a A probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- Lot 0 0034
Cas index ou apparenté s maximu Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développee]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two t:m mgg;‘j
EPCAM/TACTSD1 — Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent Lo MO 0061
ucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3. Réarrangements grande taille Non sang total ADN L Sjnm;“immwmm probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- fpeivcnes
index renté Anal fragments sur Genetic Analyser
Cas index ou apparenté alyses des fragments sur Genetic Analyser 3500 Lo MO 018
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nudéiques : Easy two LM MOOL
LBM MO 0044
MLHL wrgence 15 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent Lo o s0st
uer-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) 8M GC03 Réarrangements grande taille Non Sang total ADN L - probe amplification avec kit MRC- Holland dédie- om0 0038
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
8 (Méthode développée)
; LBM MO 0015
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy twol
i . LBM MO 0044
MsH2 wgence +15 Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent e
lucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3. Réarrangements grande taille Non Sang total ADN L s:n e mlmmamum probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- 18 MO 0038
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
1BM MO 0127
LBM MO 0169
8 (Méthode développée)
LBM MO 0015
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two
LBM MO 0044
MsHE wgence 115 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent P
uero Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 Réarrangements grande taille Non Sang total ADN Lc o probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- fpeiivues
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500 P
LBM MO 0127
LBM MO 0169
B (Methode développec]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBM MO 0015
PALB2 — Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent
ucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3. Réarrangements grande taille Non sang total ADN L St:"dmg"i“mamw probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two t:x mgg;‘j
Pms2 urgence : 15 Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent TR vt
er-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GC03 Réarrangements grande taille Non Sang total ADN L E 4 probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
" : Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B(Méthode développee]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBM MO 0015
LBM MO 0044
PTEN wgence +15 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent 1o MO 008t
lucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3. Réarrangements grande taille Non Sang total ADN Lc sw‘n e Nl‘o‘smmum probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- jpeitvces
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
L8M MO 0125
LBM MO 0127
B(Methode aeveloppee]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two t:m mgg";
RADS1C once 15 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent Lot o sost
cr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 Réarrangements grande t Non Sang total ADN Lc CCIE o) probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B(Méthode developpec]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two e e
RAD51D — Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent Lo M0 0061
ucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3. Réarrangements grande taille Non sang total ADN L Stfnwd'sgmmamw probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- fpeivcnes
index renté Anal fragments sur Genetic Analyser
Cas index ou apparenté alyses des fragments sur Genetic Analyser 3500 Lo MO 015
LBM MO 0127
BTMethode aéveloppee]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two t:xmgg:i
sMAD4 gence 15 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent oo soet
wer-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 Réarrangements grande taille Non Sang total ADN Lc oG 4 probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
" : Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
BMéthode developpee]
MLPA : extraction scides nuciques : Easy two RERTO00L
LBM MO 0044
STK1L wgence 15 Qiasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent 1o MO 0081
lucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GCO3 Réarrangements grande taille Non Sang total ADN L 5(; e mlmsmmmum probe amplification avec kit MRC- Holland dédié- jpsivcses
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
B (Méthode développée]
MLPA : extraction acides nucléiques : Easy two LBM MO 0015
i . " LBM MO 0044
53 — Qjasymphony , PCR. Multiprob ligation dependent 18 MO 0081
ucr-o Oncogénétique - Génétique moléculaire | Génétique constitutionnelle (GENCOBM) BM GC03 Réarrangements grande tail Non Sang total ADN Lc hats probe amplification avec kit MRC- Holland dédié-
Standard 5 mois maximum LBM MO 0034
Cas index ou apparenté Analyses des fragments sur Genetic Analyser 3500
LBM MO 0125
LBM MO 0127
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Lieu de réalisation des

Principe de la méthode

Référence de la méthode

Evolution (ajout, changement

P Nature de I'échantillon Cotation . . N . (Préciser I'identification de (Préciser la référence du ou
opérations a Délai de rendu maximum a partir de la affectant les performances de la
i o ~ anmya Code de portée A biologique B* ou RIHN ou . A a q N si méthode des et leur A
Site (Sites EBMD/péles Spécialité Examen Accrédité o N pf del au L . N . méthode, ...) et Remarque
. (SH INF 50) (sang et dérivés, urine, Liste . et le nombre ou préciser méthode version, et le cas échéant,
cliniques/services cliniques Lundi a Vendredi Année prévisionnelle de la
A selles, Complémentaire manuelle, ainsi que la technique mise méthode 0 N
pour les EBMD, service/UF, . . . demande d'extension
en ceuvre) adaptée/développée)
B (Méthode adapteé et développée)
LBM MO 001
Séquencage NGS  partir du panel HRRv2: piibdeid
wrgence 21 ADN extrait par le laboratoire d'anapath Lo M 002
énétique somati PCR. Séquencage haut débi
ucr-o Oncogénétique CELTRIDEiEi BM G507 BRCA Tumeur oul ADN tumoral RIHN Standard : 2 mois maximum & partir de la reception de 'ADN au Stquencage haut debit, LBM MO 0034
(GENSOBM) \aboratoire Traitement bio-informatique interne : Biossanova LBM MO 0116
Génes analysés : BRCAL et BRCAZ oMo o11e
N "
les CNV ne sont pas recherchés par ce test LoV MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
Séquencage NGS & partir du panel HRRv2 LBM MO 0017
eV TR " S e urgence :21] ADN extrait par le laboratoire d'anapath,PCR LBM MO 0023
ucr-0 Oncogénétique (::isg::)" s BM GS07 i A ’ wers b oul ADN tumoral RIHN Standard : 2 mois maximum 3 partir de la reception de 'ADN au| Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0034
" aboratoire Interne : Biossanova L8M MO 0116
les CNV ne sont pas recherchés par ce test LBM MO 0115
LBM MO 0131
LBM MO 0132
B (Méthode adapteé et développée)
0 001:
Séquencage NGS 3 partir du panel HRRv2 LBM MO 0017
i . . urgence :21] ADN extrait par le laboratoire d'anapath ; PCR LBM MO 0023
Geénétique somatique Panel DIGE Réduit COH1, MLHI, MSH2, MSH §
Iuct-o Oncogénétique (GENSOBM) BM GS07 o oul ADN tumoral RIHN Standard : 2 mois maximum & partir de la reception de 'ADN au| Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0034
faboratoire interne : Biossanova LBM MO 0116
les CNV ne sont pas recherchés par ce test. LBM MO 0115
LBM MO 0131
LBM MO 0132
8 (Méthode adapteé et développée)
Séquengage NGS 3 partir du panel HRRv2: ADN extrait LBM MO 0017
SR AL B ) , urgence :21] par le laboratoire d'anapath 1BM MO 0023
wer-o Oncogénétique (GENS“‘OW) g BM GS07 anel PANG redul ! ! oul ADN tumoral RIHN Standard : 2 mois maximum & partir de la reception de 'ADN au| PCR. Séquencage haut débit, LBM MO 0034
laboratoire Traitement bio-informatique interne : Biossanova LBM MO 0116
fes CNV ne sont pas recherchés par ce test. LBM MO 0115
LBM MO 0131
1BM MO 0132
8 (Méthode adapteé et développée)
015
Séquencage NGS 2 partir du panel HRRV2 LBM MO 0017
X urgence :21] ADN extrait par le laboratoire d'anapath PR L8M MO 0023
i Génétique somatique Panel PROS (génes A 42, BRIPI, CHEK2 s y X iy
ucr-o Oncogénétique ) BM GSO7 e e = oul ADN tumoral RIHN Standard : 2 mois maximum & partir de la reception de ADN au| . Séquencage haut débit, Traitement bio-informatique LBM MO 0034
o ’ ’ ) laboratoire interne : Biossanova LBM MO 0116
les CNV ne sont pas recherchés par ce test LBM MO 0115
LBM MO 0131
LBM MO 0132
Séquencage NGS : ADN extrait par le laboratoire . .
danapath. Séquencage haut débit, Traitement bio- | © (MEN20€ sdabtec ot développee)
informatique inteme : Biossanova
LBM MO 0017
—— Génes analysés ( 3 12 demande) : ATM, ATR, BARDI, Lo MO 0028
snéti Geénétique somatique D , , : R . BRCAL, BRCA2, BRIP1, CDHI, CDK12, CHEK1, CHEK2,
wero Oncogénétique (cEnsom) HRRV2 tumeur oul ADN tumoral RIHN :::E:::: mols maximum a partirde Ia reception de IADN au| 1o b S0CH El0 L HOYe1s, 18140 0034
MLHL, MSH2, MRELLA, MSH6, NBN, PALB2, PMS2, LM MO O11S
PARP1, POLQ, PPP2R2A PTEN, RADSO, RADS18 RADSIC, L3M MO 0131
RADS1D, RADSAL, TP53, TP538P13 Lo Mo 0192
les CNV ne sont pas recherchés par ce test
Dosage de la signature pronostique d'expression
génique (50 génes, signature PAMSO) dans le cancer du
sein, 3 parir des ARN extraits des tissus (WmOraux| g o
Iuer-o Blologie prospective Biologle Moléculaire BM GS03 Test PROSIGNA (PAM 50) Non ARNs tumoraux RIHN 7a15) mammaires fixés en formol et inclus en paraffine, LEM‘:\AO i) e
aprés hybridation avec des sondes fluorescentes et
détection digitale par la technologie nCounter|
(Nanostring Technologies)
SequenGage NGS T pArIT U pasTa eXation aGaes
nudéiques (QUaAMP Circulating Nucleic Acids Qiagen),
PR, Séquencage haut  débit, Traitement  bi0-| g (1o 2anted et développée)
informatique interne o]
uer-0 Biologie prospective Biologie Moléculaire BM GS07 HRRUQ Non Sang total RIHN 21j RS, X LBM MO 0157
enes dans le panel : ATM, ATR, BARDL, BRCAL,
LBM MO 0143
BRCA2, BRIPL, CDH, CDK12, CHEKI, CHEK2, EPCAM,
EMISY, FAM1754, FANCA, FANCL, HOXB13, MLH, MSH2,
MRELIA, MSH6, NBN, PALB2, PMS2, PARP1, POLQ,
rche par P I
er-o Biologle prospective Biologie Moléculaire BM GS04 ESRL Non Sang total RIHN 8j pecicdiclpaichideiziceint Bl ss ety LBM MO 0162
dabs I'ADN tumoral circulant
Séquengage NGS : & partir du plasma extraction acides
nucléiques (QiaAMP Circulating Nucleic Acids Qiagen),
Séquencage  haut  débil,  Traitement
er-o fologie prospectiv iologie Moléculair M G MSK (panel NGS MSK Access 146 gén Non ang total RIHN 21 LBM MO 0176
U Biologie prospective Biologie Moléculaire BM GSo7 ISK (panel NGS MSK Access 146 génes) lor Sang to i bioftJinformatique. 8l
146 Genes analysés
Biochimie CHU o Trackeare http ://chu-toulouse. manuelprelevement.fr/
Hémostase CHU of Trackeare http ://chu toulouse.manuelprelevement.fr
Hématologie cellulaire of Trackeare http //ch i
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